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Conteste las siguientes preguntas en forma de ensayo: (Límite 3 páginas (máximo) a espacio sencillo, en Times New Roman 12) (1 punto- seguir instrucciones y entregar a tiempo)

1. Usando las referencias que se encuentran a continuación, coteja y evalúa los resultados de secuenciación (cromatogramas). (2 puntos)
a. Univ. of Michigan –DNA Sequencing Core.  Interpretation of Sequencing Chromatograms.  https://seqcore.brcf.med.umich.edu/sites/default/files/html/interpret.html
b. Amplicon Express.  Troubleshooting DNA Sequencing: Evaluating Sanger DNA Sequencing Chromatogram Data.  http://ampliconexpress.com/troubleshooting-dna-sequencing-evaluating-sanger-dna-sequencing-chromatogram-data/
2. Analiza tus secuencias.    Explica el procedimiento que utilizaste para alcanzar tu objetivo. (5 puntos)

a. Identifica la identidad de las secuencias que recibiste de las facilidades de secuenciación

b. ¿Tiene ORF?

c. ¿A qué proteína corresponde?

d. ¿A qué regiones corresponde de tu “Gibson Assembly virtual”?  

e. ¿Hay solape (“overlap”) entre la secuencia FWD y REV?
3. Caracteriza tu proteína (2 pts)

a. Información general breve

b. Identifica dominios
4. Referencias (1 pt)

